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Introduktion
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Crawford, S. et al. Rotavirus infection. Nat. Rev. Dis. Primers 3, 17083 (2017).

Familie: Reoviridae
11 segmenter af dsRNA 
Species (grise): A, B, C, E og H
Genotyper (grise): VP7: 12, VP4: 14 
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Introduktion

Forskningsspørgsmål

- Hvilke genotyper af Rotavirus A findes i Danske grise?

- Hvor forskellig er antigene epitoper i Rotavirus A fra danske grise i forhold 
til antigene epitoper af den genotype vaccinen er formuleret på baggrund 
af?

Hvorfor er det vigtigt?

- Dyrevelfærdsmæssige årsager

- Virker værktøjet med immunisering af søer før faring ved brug af vaccine
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Metode – primere til sekventeringsbaseret genotypningsassay
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2 forskellige primerkoncentrationer

2 forskellige annealing temperaturer

3 forskellige positive RVA prøver

Med og uden initial denaturering 
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Metode - studie

Tværsnitsundersøgelse

Fæces fra flest muligt Danske svinebesætninger

- 78 forskellige svinebesætninger,

- hvoraf 4 svinebesætninger bidrog med fæces fra flere forskellige grise
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Metode - laboratorie
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Metode - laboratorie
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Metode - laboratorie
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NGS

SANGER
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Resultater – genotyper af VP7 og VP4 i DK
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Kombinationer: G9P[23], G9P[13], G5P[13] og G5P[23]
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Resultater – genotyper af VP7 og VP4 i 4 besætninger
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Diskussion – hvad ved vi nu. 

VP7: G5, G9 og delvist G11 er dominerende iblandt danske grise

VP4: P[13] og P[23] er dominerende iblandt danske grise

Flere end én genotype i en besætningen/gris må forventes

Antigene epitoper i danske felt Rotavirus A er betragtelig 
forskellig fra den Rotavirus A, som vaccinen er formuleret med

Primerne er ikke helt optimale

63 ud af 78 (81%) besætninger var positive for Rotavirus A.
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VP7: G3, G4, G5 og G9 i NOAM og EU.

VP4: P[6], P[7] og P[13] i NOAM og EU (P[23]).

Én prøve fra hver besætning er ikke representativt

Om vaccinederiverede antistoffer in vivo har nedsat 
affinitet overfor visse Rotavirus A genotyper? 

I hvilken grad påvirker de resultaterne?

Kender ikke den reelle status af disse grise = betydningen af patogenet

Og hvad ved vi ikke.

Papp, H. et al. (2013). Veterinary Microbiology, 165(3–4), 190–199. 
Theuns, S. et al. . (2014). Veterinary Microbiology, 172(1–2), 23–34. 
Vidal, A. et al. (2018). Veterinary Microbiology, 227, 12–19. 



Konklusion

Større kendskab til Rotavirus A i danske grise

Få genotyper lader til at dominere

Rotavirus A i DK er forskellig fra Rotavirus-vaccinen, men 
har det betydning?

Dyrkning af dominerende genotyper og 
krydsneutralisationstest med so-serum
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Tak for hjælpen!
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Resultater –
Fylogenetisk
analyse, VP7
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Resultater –
Fylogenetisk
analyse, VP8*
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Resultater – genotyper af VP7 og VP4
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Kombinationer: G9P[23], G9P[13], G5P[13] and G5P[23]



Resultater - oversigt
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VP4

Enkelte besætninger

NGS, komplet NGS, delvis Sanger

Rutinediagnostik 9 6 16

Obs diarre prøver 1 4 5

Sokkeprøver 24 12 6

Forskningsprøver 5 4 33

Prøver, total 39 26 60

Besætninger
32 26 5

63

VP7

Enkelte besætninger

NGS, komplet Sanger

Rutinediagnostik 25 16

Obs diarre prøver 7 4

Sokkeprøver 46 21

Forskningsprøver 7 6

Prøver, total 85 47

Besætninger
58 3

61

Multiple herds

NGS, komplet Sanger

0 0

0 0

0 0

39 37

39 0

4

Multiple herds

NGS, komplet NGS, Partial Sanger

0 0 0

0 0 0

0 0 0

15 19 36

15 19 7

4

127

111


