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Crawford, S. et al Rotavirus infection. Nat. Rev. Dis. Primers 3, 17083 (2017).
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Introduktion

Forskningsspgrgsmal
- Rvilke genotyper af Rotavirus A findes i Danske grise?

- Hvor forskellig er antigene epitoper i Rotavirus A fra danske grise 1 forhold

til antigene epitoper af den genotype vaccinen er formuleret pa baggrund
ar?

Hvorfor er det vigtigt?
- Dyrevelfaerdsmaessige arsager

- Virker veerktgjet med immunisering af sger far faring ved brug af vaccine
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Metode — primere til sekventeringsbaseret genotypningsassay
VP7

KU354394-G2
KF614052-G2-P27
MNB62093-C3-P7
AY707788-G3-P19
MNBE2159-G4-P23
MG781057-C4-P6
MT784830-C4-P6
MNB62174-C5-P7
DQO62572-G5-P26
KT727252-G5-P13
MF940443-G5-P7
EF554120-G6-P14
MF940554-GB-P7

MT784829-G9-P13
MH137265-C9-P23
JF796717-G9-P23
JF796739-C9-P7
AB176682-G9-P23
AB180972-G9-P7
MK227859-G9-P19
KU739951-C9-P13
KCB10694-C9-P23
MNB62260-G9-P13
AB972861-G10-P5
KX363334-G11
MNB62274-G11-P7
KY055421-G12-P8
KT310238-G26-P13
MK227897-G26
ABG05258-G26

- e - - & -

j 500 nM 800 nM
|

Kj752375-G2-P4 |
MK227948-G4-P6
KX363402-P6
MN203591-P6
MNB93664-G3-P7
KJ450845-G5-P7
MNB93644-G13-P7
JF796737-G9-P7
KX363279-P8

DQ536362-G5-P13
DQ786578-G3-P13
MT784508-G9-P13
MNB93520-C9-P19

KU739919-P19
MH238281-G3-P19
MK936415-G9-P23
JF796715-G9-P23
MH624176-P23
DQ534016-C2-P27
F)492835-P28
AB571047-C4-P34
MK227401-G4-P49

2 forskellige primerkoncentrationer
2 forskellige annealing temperaturer
3 forskellige positive RVA praver

Med og uden initial denaturering
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Metode - studie b

Tvaersnitsundersggelse

Faeces fra flest muligt Danske svinebesaetninger
- 78 forskellige svinebesatninger,

- hvoraf 4 svinebesaetninger bidrog med faeces fra flere forskellige grise
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Metode - laboratorie
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Metode - laboratorie
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Metode - laboratorie

SO

17-14690-2.RVA-VP7-R1 Consensus TATATATTAAAATCACTAACTAGTACAATGGACT" SANGER

14690-2.RVA-VP7-R1 - 17-14690-2.RVA-VP7-R1 TATATATTAAAATCACTAACTAGTACAATGGACT’

Trace data

14690-2.RVA-VP7-R1 - 17-14690-2.RVA-VP7-F1 TATATATTAAAATCACTAACTAGTACAATGGACT

Trace data

3104
14_S32_L001 (Reads)
52.767 reads
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Resultater — genotyper af VP7 og VP4 i DK

VP7 VP4
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Kombinationer: GOP[23], G9P[13], G5P[13] og G5P[23]

Procent
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Resultater — genotyper af VP7 og VP4 i 4 besaetninger

VP7 VP4
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Diskussion — hvad ved vi nu. Og hvad ved vi ikke.

VP7: G5, G9 og delvist G11 er dominerende iblandt danske grise VP7: G3, G4, G5 og G9 i NOAM og EU.

VP4: P[13] og P[23] er dominerende iblandt danske grise VP4: P[6], P[7] og P[13] i NOAM og EU (P[23]).
Flere end én genotype i en besatningen/gris ma forventes En prove fra hver besaetning er ikke representativt
Antigene epitoper i danske felt Rotavirus A er betragtelig Om vaccinederiverede antistoffer /n vivo har nedsat

forskellig fra den Rotavirus A, som vaccinen er formuleret med  affinitet overfor visse Rotavirus A genotyper?

Primerne er ikke helt optimale I hvilken grad pavirker de resultaterne?

63 ud af 78 (81%) besaetninger var positive for Rotavirus A.

Kender ikke den reelle status af disse grise = betydningen af patogenet

Papp, H. et al. (2013). Veterinary Microbiology, 165(3-4), 190-199.
Theuns, S. et al. . (2014). Veterinary Microbiology, 1721-2), 23-34.
Vidal, A. et al. (2018). Veterinary Microbiology, 227, 12-19.
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Konklusion

Starre kendskab til Rotavirus A i danske grise
Fa genotyper lader til at dominere

Rotavirus A1 DK er forskellig fra Rotavirus-vaccinen, men
har det betydning?

Dyrkning af dominerende genotyper og
krydsneutralisationstest med so-serum
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Resultater —
Fylogenetisk
analyse, VP7/
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Resultater —
Fylogenetisk
analyse, VP8*
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Resultater — genotyper af VP7 og VP4
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Antal Enkelte Fordeling i enkelte Sammenligning til OSU (G5P[7]) vaccine strain
Genotype gener beszetninger beszetninger (63) nt, pet. (n AA, pet. (n sammenlignet) Gns. AA forskel (af 29 (VPT) Max Min Pet.
(63) sammenlignet) ’ og 40 (VP4) residues) Konservering

G2 2 0 0.0% 73.19-73.50 75.15-77.61 19 18 20 35%
G3 5 5 B.1% 75.23-81.86 82.82-90.18 14 16 11 52%
G4 4 4 6.5% 73.29-76.04 73.62-75.77 21 21 20 29%
G5 43 27 43.5% 85.52-94.19 87.73-96.63 4 9 2 B5%
G9 47 33 53.2% 75.89-77.72 81.29-85.28 17 19 6 43%
G10 1 1 1.6% 74.19 80.67 16 16 16 45%
G11 21 17 27.4% 81.75-84.61 87.73-90.80 11 14 10 61%
G26 4 1 1.6% 76.92-76.52 81.60-81.90 18 18 18 38%
Total VP7 127 88 - 73.19-94.19 73.62-96.63 - - - 59%
P[6] 7 5 8.1% 67.89-68.58 (4) 70,74-72.68 (4) 30 31 29 25%
P[7] 2 2 3.2% 87.34-92.71 04.97-96.26 7 7 7 83%
P[13] 47 29 46.8% 72.88-75.13 (43) 76.86-80.93 (43) 24 27 20 40%
P[23] 38 25 40,30% 72.75-74.30 (31) 80.00-81.67 (31) 21 23 20 48%
P[26] 2 2 3.2% 74.76-75.32 80.80-80.93 21 21 20 49%
P[32] 13 7 11.3% 72.92-74.21 (6) 79.51-80.67 (6) 21 23 20 47%

P[X] 2 0 0.0% 70.38 72.45 - - - -
Total VP4 111 70 - 67.89-92.71 70.74-96.26 - - - 44%

Kombinationer: GO9P[23], GOP[13], G5P[13] and G5P[23]
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Resultater - oversigt

Rutinediagnostik
Obs diarre prgver
Sokkepraver
Forskningsprever
Prover, total

Besaetninger

Rutinediagnostik
Obs diarre praver
Sokkepraver
Forskningsprever
Prover, total

Besaetninger

VP7
Enkelte besaetninger
NGS, komplet Sanger
25 16
7 4
46 21
7 6

&

61
VP4
Enkelte besaetninger
NGS, komplet NGS, delvis Sanger
9 6 16
1 4 5
24 12 6
5 4 33

0
0
0
15

15)

Multiple herds
NGS, komplet

0

0

0
39

Multiple herds
NGS, komplet NGS, Partial Sanger

4

0
0
0
19

19)

Sanger
0
0
0
37
0

0

0

0
36

(D
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