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Hvad vil vi komme ind pa

« PRRSV Horsens

 PRRSYV positive ornestationer
« Diagnostiske undersggelser

« Massevaccination

« PRRSYV diversitet anno 2020 og vacciner
 PRRS i fremtiden







Tidslinje

14.37: Laboratoriesvar: Svar: Afklarende

1 positiv i Idexx og IPT blodprever - 20/24
14.56: Orientering af positive

Hatting om salgsstop Stationen er smittet
15.04: Salgsstop pr. mail med PRRS

15.08: Betinget status

TIDSLINJE
15 rutineblodprever: Rutineblodprever Afklarende blodprever

alle antistof negative
PCR: 2 positive
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——Fravaennede per kuld, dato minus 26 dage

- Gns. dedfedte/kuld

lev. fedte/kuld

Gns.




Metode

- Radata fra produktivitetskontrollen

—
[
<C
—
L
FOR = EFTER
DEC JAN FEB MAR APR MA] JUN JUL AUG SEP OKT NOV DEC

SEGES Svineproduktion Notat Nr. 2008

AL Fo
= z
i Y

Svineproduktion




Fravaeennede/kuld, marginal aendring

Antal fraveennede/kuld
)
|

% B Blitz Unistrain PRRS
A W Blitz Porcilis® PRRS VET
I Blitz Progressis® VET

SEGES Svineproduktion Notat Nr. 2008
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Genetisk karakterisering af "Horsens virus”

ORF 5 genet

02-11-2020

DK Cluster 2

\ ¢ HoPsENS

~ DK Cluster 1
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Zoom af ORF 5

Lighed mellem Unistrain - Horsens

Amervac (GUOETTT1)0ORF2-Tselection
19-10166-106 ORFS Consensus
19-10166-107 ORF5 Consensus
19-10166-109 ORF5 Consensus
19-10166-100 ORF5 Consensus

02-11-2020

UK-2005-1132-05 (JN862429)

UK-1992-L1-D76ET (AY035939)
ITA-1993-1_93 (AYD35926)

ITA-1993-1751_93 (AY035927)
US-2001-MN-01-05_EU (AY422801)
DK-2016-15-1
DK-2016-14-3
DK-2016-5-9
ESP-2005-Cresa2882 (JF276430)
DK-2016-16-20
DK-2016-10-1

AUT-2234 (AY875858)
US-2000-MN-00-07_EU (AY422803)

US-2002-SD-02-10 (AY395081)
US-2002-MN-02-02_EU (AY422798)
US-2003-50-03-12 (AY395074)

U5-2000-MN-00-06 (AY422802)
L US-2001-MNO1-03_EU (AY422799)
UK-2007-333-07 (JNBE2480)

AUT-2906_2 (AY875862)

ROM-2011-Rom21 (JX105431)
10-10031-28
19-10031-25
19-10031-29 H O Se S
e — rsen
18-10166-107
19-10166-106
19-10166-99
19-10166-100
ROM-2011-Rom18 (XD99576) . .
POR-2006-Cresa3267 (JF276435) U St a
Amervac (GUDBTTT1) < n I r I n
CHN-SHE (GQ461503)
19-10622-4 ORF5h Consensus
19-10622-2 ORF5b Consensus
19-10622-3 ORF5h Consensus
ESP-1991-Olot91 (KC862570 )

DK-2016-19-1
DK-2016-18-1
UK-2017-36
PRRSFLEX (94881)
L NED-2017-59

DK-2003-8-3 (KCBG2532 )
ESP-2005-Cresa3256 (JF276432)
AUT-2888 (AY875855)

ESP-1991-65_2_91 (AY035936)

GER-1993-2.96 (AY035925)
ESP-L51_2_92 (AY035937)
ESP-1992-Cresa3249 (JF276433)
GER-2006-BH_95_10-12 (JNE51738)

[ [ DK-19955767-6 (AY035017)
DK-1993-228 A (AY035509)

HKG-2007-HKEU16 (EUDT6704)
4|—‘— HKG-2004-HKE (KF287128)
POL-2017-170322-57A
DK-1998-25434 (AY035911)
DK-1997-24554 (AY035910)
DK-1998-28639 (AY035912)
DK-1997-20567 (AYD35907)

DK-1996-12985 (AY035904)
T ! DK-2003-6-5 (KCB62571 )

10
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Karakterisering af det hele virus (NGS)

ORF1b | [ [oRrE3 | [[orFs] [
Ribosomal frameshift site ORF2b ORFS5a ORF7
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Horsens sammenlignet med Unistrain

ORF2: ORF3:

Amervac (GUOBTY71)0ORF2-Tselection
18-10166-106 ORF3 Consensus
18-10166-107 ORF3 Consensus
19-10166-109 ORF3 Consensus
18-10166-100 ORF3 Consensus

Amernvac (GUOEYT71)0ORF2-7selection
19-10166-106 ORF2 Consensus
19-10166-107 ORF2 Consensus
19-10166-109 ORF2 Consensus
19-10166-100 ORF2 Consensus

ORF4: ORF5:

Amervac (GUDGTTT1)0RF2-7selection
19-10166-106 ORF4 Consensus
19-10166-107 ORF4 Consensus
19-10166-109 ORF4 Consensus
19-10166-100 ORF4 Consensus

Amervac (GUOGBT771)0ORF2-Tselection
19-10166-106 ORFS Consensus
19-10166-107 ORFS Consensus
19-10166-109 ORFS Consensus
19-10166-100 ORF5 Consensus

ORF6: ORF7:

1 2 3 4 5 Amervac (GUOGTTT1)ORF2-Tselection
19-10166-106 ORFT Consensus
19-10166-107 ORF7¥ Consensus
19-10166-109 ORF7¥ Consensus
19-10166-100 ORFY Consensus

Amervac (GLUDE7771)0ORF2-7selection
19-10166-106 ORFE Consensus
19-10166-107 ORFE Consensus
19-10166-109 ORFE Consensus
19-10166-100 ORFE Consensus
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ORF1-3 er for forskellig
« BLAST analyse

Je OTI0 GrAPNIC SUIMImary ALENIMENLs X0y

Sequences producing significant alignments Download ~ Manage Columns >  Show e

selectall 100sequences selected GenBank Graphics Distance tree of results
Description Max | Total | Query = Per. Accession

Score Score Cover wvalue Ident

Parcine reproductive and respiratory syndrome virus isolamnvelone glycopratein GP2,_envelape protein E,_envelope glycoprotein G 1066 1066 100% 0.0 _ BeStW match
Lelystad virus, complete genome ~— 1050 1050 100% 0.0 9296% NC_043487.1 — men |kke t&t nok!
Lelystad virus, complete genome 1050 1050 100% 0.0 92.96% MS6262.2

Porcine reproductive and respiratory syndrome virus isolate NL/GD-3-56/2014, partial genome 1044 1044 100% 0.0 92.82% MK404253.1

PRRSV LW4.2 1, _complete genome 1044 1044 100% 0.0 92.82% AY5883191

Porcine reproductive and respiratory syndrome virus (PRRSV) RNA polymerase, 3' end;_complete ORF3 _ORF4, _ORF5; glycoprotein gene,_m: 1044 1044 100% 00 92.82% L044931

Porcine reproductive and respiratory syndrome virus isolate NL/GD-2-16/2014, partial genome 1038 1038 100% 0.0 92.68% MK4042491

Porcine reproductive and respiratory syndrome virus isolate NL/GD-1-15/2016, partial genome 1038 1038 100% 0.0 92.68% MK404238.1

Porcine reproductive and respiratory syndrome virus isolate NL/GD-2-5/2014,_partial genome 1037 1037  99% 0.0 9263% MK404241.1

Porcine reproductive and respiratory syndrome virus isolate NL/GD-1-9/2015, partial genome 1037 1037 99% 0.0 9268% MK404236.1

Porcine reproductive and respiratory_syndrome virus isclate DK-2008-10-5-2 _complete genome 1035 1035 99% 0.0 5265% KC862573.1

Porcine reproductive and respiratory syndrome virus isolate NL/GD-2-10/2014, partial genome 1033 1033 100% 0.0 9254% MK404245 1

Porcine reproductive and respiratory syndrome virus isclate NL/GD-1-18/2016, partial genome 1033 1033 100% 0.0 9254% MK404240.1

Porcine reproductive and respiratory syndrome virus isolate Olot/91,_complete genome 1033 1033 100% 0.0 92.53% KF203132.1

Porcine respiratory and reproductive syndrome virus strain 01CB1, complete genome 1033 1033 100% 0.0 9254% DQS&64705.1

Porcine reproductive and respiratory syndrome virus isolate NL/GD-2-6/2014, partial genome 1031 1031 99% 0.0 9254% MK4042421

Porcine reproductive and respiratory syndrome virus isolate NL/GD-7-2/2016 _partial genome 1027 1027 100% 0.0 92.40% MK404298.1

Porcine reproductive and respiratory syndrome virus isolate NL/GD-5-8/2015,_partial genome 1027 1027 100% 0.0 92.40% MK404279.1
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Farste udmeldte konklusion

p— | ORFla H [orE:2 | brE4 fores poly(4)'3
ORF1b | Il [ores| [lorrs| [ ]
Ribosomal frameshift site ORF2b ORF5a ORF7

Ukendt Unistrain-lignende
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Hvilken stamme har doneret resten?

« Zoetis Suvaxyn vaccine stammens navn er 96V198 - navnet ligner
saledes navnet pa det bedste hit i Blast - 96V260

* Sggning efter 96V198 i Genebank afslgrede fem sekvenser, der
Ikke dukkede op i Blast

« Saledes - Blast inkluderer ikke stammer indsendt som
patenterede stammer

« Zoetis forsynede os med FG-sekvens pa deres vaccine stamme

« Patentstammen 96V198-5 fra GeneBank var identisk med
Suvaxyn-stammen
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Sammenligning af ORFs 2-3 af Horsens stammen med 96V198

96V198
(Suvaxyn)

LQ787779 seq 2 patent WO2018112169

LQ787778 seq 1 patent WO2018112169

LQ787780 seq 3 patent WO2018112169

96V198 é LQ787782 seq 5 patent WO2018112169
(Suvaxyn) LQ787781 seq 4 patent WO2018112169
96V198 sekv VET

19-10166-106 ORF2-7 Consensus

19-10166-107 ORF2-7 Consensus

19-10166-100 ORF2-7 Consensus

19-10166-109 ORF2-7 Consensus

Amervac (GUOBTT71)0RF2-Tselection
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Recombination analyses - SIMPLOT
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Endelig konklusion
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RAPID COMMUNICATION

A recombination between two Type 1 Porcine Reproductive
and Respiratory Syndrome Virus (PRRSV-1) vaccine strains has
caused severe outbreaks in Danish pigs

Lise Kirstine Kvisgaard! | Charlotte Sonne Kristensen? | Pia Ryt-Hansen' |

Kasper Pedersen? | Tomasz Stadejek® | Ramona Trebbien* | Lars Ole Andresen! |
Lars Erik Larsen®?

SEGES Svineproduktion Notat Nr. 2005

‘ Stedet hvor de to virus er sat sammen

l

ORFla H | ORF2 | H)RF" |PRF6 poly(A)3
ORF1h | [  lores| [lores] [ ]
Ribosomal frameshift site ORF2b ORF5a ORF7

Suvaxyn-like Unistrain-like
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Konklusion pa Horsens virus

Hoved foreeldren (mor®) er Suvaxyn

"Bi” foreeldren (far®) er Amervac
* De to virus er altsa blevet splejset sammen
« Da de ligner foreeldrene rigtig meget er det sket for nyligt

« Pa overfladen er virus "Unistrain” — det er den del der primeaert
genkendes af antistoffer
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Diskussion — er rekombination almindelig for PRRSV-17?

« Rekombination mellem felt-stammer er rapporteret med stigende
forekomst i flere lande

« Rekombination mellem vaccinstammer og feltstammer er rapporteret
fra Storbritannien, Kina, Spanien, Ungarn, Danmark, Polen osv.

« Rekombination mellem to vaccinstammer er rapporteret fra Frankrig
(Unistrain og Porcilis)

« Er forekomsten stigende, eller laver vi bare mere FG-sekventering?
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Diskussion — hvordan opstar rekombinationer?

« Kreever at den samme celle er inficeret med to forskellige vira pa samme

tid
(B) Template @ @
switching
v v

—
Polymerase falls *
off template =

Binds another
template

« Kan den stigende brug af massevaccination forklare det ggede antal
rekombinationer?



« Helt 2erligt sa ved vi det ikke, men vi har en hypotese!

UNIVERSITY OF COPENHAGEN

. viruses ‘MbPI|

A Fleld Recombinant Strain Derived from Two Type 1
Porcine Reproductive and Respiratory Syndrome
Virus (PRRSV-1) Modified Live Vaccines Shows
Increased Viremia and Transmission in SPF Pigs

. . 3% . . 3R
Julie Eclercy 12 Patricia Renson 2%, Arnaud Lebret *, Edouard Hicchaud >5,

- g N ] R 7 i - iy -
valérie Normand #, Mathieu Andraud >*0, Frédéric Paboeul *7, Yannick Blanchard %,
Nicolas Rose % and Olivier Bourry 2%

02-11-2020

Diskussion — er rekombinante virus mere virulente?

Meget lidt data — nogle studier pastar at rekombinationer er mere

virulente — andre ikke

22
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Infektion af sger g pathogens bPy]

Article

Assessment of the Impact of the Recombinant
Porcine Reproductive and Respiratory Syndrome
Virus Horsens Strain on the Reproductive
Performance in Pregnant Sows

Sandra Genis %, Lise K. Kvisgaard 2, Lars E. Larsen 2%, Lucas P. Taylor ¢, Jay G. Calvert * and
Monica Balasch 1*

« Konklusionen pa studiet var at Horsens virusset
gav reproduktionsproblemer i samme grad som
en PRRSV-1 reference stamme (Olot)



Smitteforsog
”Er PRRSV-varianten fra Horsens varre og virker vacciner?”

Antal grise Inokulering (naese) 4 uger efter vaccination

6 Suvaxyn PRRS MLV PRRSV-variant fra Horsens
6 Unistrain®PRRS PRRSV-variant fra Horsens
6 Porcilis®PRRS PRRSV-variant fra Horsens
6 Ingen vaccination PRRSV-variant fra Horsens
6 Ingen vaccination PRRSV-variant fra Frankrig
6 Ingen vaccination Ingen Inokulering

SEGES Svineproduktion Meddelelse Nr. 2011
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¥ UNIVERSITY OF = % SEGES
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Smitteforsog
”Er PRRSV-varianten fra Horsens varre og virker vacciner?”

» PRRSV-varianten fra Horsens sa ud til at give
i * lavere tilveekst

E I I II * hgjere temperatur

g + mere PRRSV

DvD2a8 D2a8/D39
m Suy LImi Porci mRec mRef =Cir

40,3
401

. PRRS-vacc@ s& ud til at modvirkede dette

38,9
&
5397
=
$39,5

F
393
B
39,1
x
38.9

i | SEGES Svineproduktion Meddelelse Nr. 2011

385
02 46 81012141618202224 2628303234 36358 404244 464850523456
[Dage efter vaccination

i S S RS anses &, 3 &
ot s odrrta et . COPENHAGEN
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Overvagning af DANBRED ornestationer for PRRS

Q zantistoffer: DATO
Q ;virus ' 2 3 4 5

8 | 9 |10/ 11 | 12 SERONEGATIV STATION:
I! UVACCINEREDE ORNER
29 | 30 | 31

13 | 14 16 | 17 | 18 | 19

20 | 21 23 | 24 | 25 | 26

- 3 |45
6 10 | 11 | 12 SEROPOSITIV STATION:
VACCINEREDE ORNER
13 17 | 18 | 19
20 24 | 25 | 26
(% SEGES
& 27 31 Startet uge 5-7, 2020 Svineproduktion




PRRSV pavist pa ornestationer

Horsens Mors2 Aalborg Odense

PRRS- PRRS- PRRS- PRRS-

AUGUST 2019 MARTS 2020 JUNI 2020 JULI 2020




Mors?2 forlgb

« | alt blev otte orner testet positive | blod, alle negative | saed
« To besaetninger mistaenkt, afkraeftet ved genetisk undersggelse

« Smitteforsag
« "Er seed, som er testet PRRSV-negativ ved PCR, infektigst?”

SEGES Svineproduktion Meddelelse Nr. 2010

:...'=| i ':_ .;,‘-‘G 690
¥ E UNIVERSITY OF = = SEGES
COPENHAGEN o, 3
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Smitteforsog
"Er saed, som er testet PRRSV-negativ ved PCR, infektiost?”

Grise inokuleret Grise kontakt

Inokulering med blod ‘ ‘ ‘
&)

e @@
“i
@

Inokulering med saed

Inokulering med
PRRSV1 positiv kontrol

SEGES Svineproduktion Meddelelse Nr. 2010
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Mors2 opsamling

« Overvagningen fungerede, og ingen besaetninger blev smittet

« Undersggelse af blod fra orner ved PCR giver en mere fglsom
evaluering af PRRSV-smittepotentiale via saed

At grise kunne inficeres med saed, der er testet PRRSV-negativ
ved PCR, er ikke bevis for, at sger kan smittes under praktiske
forhold

« Det ikke er muligt at fri-teste seed for PRRSV med PCR ved direkie
test af saeden

Y UNIVERSITY O
COPENHAGEN







HUSK hvis | laver PCR

G OO https:/Sswineproduktion.dk/Services/PRRS5_cbservationsliste -~ i Seqg... 0 -

o PRRS-observationsliste
Filer Rediger Wis Faworitter Funkticoner Hjaelp

i & Project submission - PRRS = Influenza & E» F¥S DWT Dansk Veterinasrtidss... & | Formidlingsowversigt - Alle... [Efy Certifikatdatabase & | Afprevning W~ GCP <+ Google Scholar & Google [E Kalender

>

!
PRRS-OBSERVATIONSLISTE

INDTAST CVR-NUMMER

BETINGELSER

INDTAST CHR-NUMMER HVORFRA DER SKAL UDTAGES PROVER 1. Du sk.al va?re opmaarksom pa fﬁlgendf} forhold ved udtagning og indsendelse af
materiale til undersagelse for PRRS-wvirus:

a. Der ma ikke sendes grise til slagining pa et Kina-godkendt
eksportsvineslagteri fra og med den dag PCR-preaverne til PRRS-
underssgelse udtages, og der ma ikke sendes grise til slagtning. sa le=nge

HENT DATA FRA CHR-REGISTRET FER ST LS

b. Laboratoriesvaret pa PCR-preverne skal sendes til SEGES

Sundhedsstyringen pé sundhedsstyringen@seges. dk. Bed din dyrle=ege om at
szette Sundhedsstyringen pa som kopimodtager af laboratorieswvaret.

c. Slagterierme Danish Crown, Tican/SB Pork og DanePork informeres
automatisk om. at der udtages prever, samt om resultatet af preverne.

d. Denne aftale vedrarer kun den konkrete indsendelse af prever til PRRS-
winuspawvisning.

e Hvis der senere uditages praver for PRRS pa det samme CHR-nummer, sa
skal der indgas en ny aftale._

f. Du skal vaere klar over, at slagteriet i 14 maneder efter pavisning af PRRS-
wirnus kan afregne grisene til en lavere pris, der afspejler slagteriets
omkostninger. Kontakt dit slagteriselskab hvis du snsker dette uddybet.

g. Du skal veere indforstidet med, at ved et positivt resultat erklasrer
Fadevarestyrelsen bessstningen smittet med PRRS i mininnum & uger fra
udtagelsesdatoen, og besastningen kommer desuden pa Fedevarestyrelsens
Kina-liste i 14 maneder fra udtagelsesdatoen. Kinalisten er tilgeengelig pa
internettet her.

h. De tre ovennaevnte slagterier har adgang til at se den liste, som SEGES ferer
owver bessstninger. der er omfattet af restriktioner i forbindelse med PRRS-
winuspawvisning.-

i. Hvis du ikke leverer til enten Danish Crown, Tican/SB Pork eller DanePork og

Svineproduktion
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Orner fra Horsens ﬂ'_
* 19 "konisk” smittede orner « Blod er bedre end sad til pavisning af PRRSV
* 16 "akut” smittede orner - En PRRSV-negativ test af blod er ikke en 100 %

garanti for, at der ikke kan vaere PRRSV i saed, nar
ornen har veaeret smittet med PRRSV laenge.

100
90
80
70
60
50
40

30

20
B l .
0

Blodprever Saedprover

Procent PRRSV1-positive prover

H Alle orner B Kronisk smittede Akut smittede

:II‘.E; ; UNIVERSITY OF ‘6 6"’
APPSR S L X 5SEGES
COPENHAGEN CJ"'t---u e
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Massevaccination med en levende svaekket PRRSV1-vaccine i
to sohold - virus, antistoffer og lidt produktivitet

Kasper Pedersen

Veterineermedicinstuderende pa KU og studenterhjeelper ved SEGES
Svineproduktion

DVHS 2020




Introduktion

Mange besaetninger veelger at etablere et "stabilt sohold”,
sa de er godt beskyttede imod reinfektioner og der kan
fraveennes grise uden PRRSV1.

Basisvaccinerede avisdyr

eller

Gentagne massevaccinationer

THPLOS | onc

Stochastic model of porcine reproductive
and respiratory syndrome virus control strategies
on a swine farm in the United States

A5 Fo )
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Gentaghe massevaccinationer

Risikogrupper

> 2/3 draegtig

Diegivende

£
CLSEVIER

P Verennary Masiine A1l {15 115

The reproductive performance of sows afier PRRS
vaceination depends on stage of gestation
Cuthenne B De c)", Sophie Wilson, Peter Buck,

Jeduna K. Leyenaau

Duparsnsal o Fopnsation Madiin, G
it

Arcepied 17 Febmay (90

[CWA STATE LNIVERSITY

Digital Repasitory

Swine Mesearch Repar, 1957 Anims] Science Revearch Tiepuris

1955
Shedding of PRRS Virus in Milk and Colostrum
'_ﬂlli A "'.'.g.'n:\m

Uirdeets s e of et B

The Vetennary Journal

vetarinary
microbiclogy

ScienceDirect

Vereiins Mz titkags 133 T @0 45

Comparison of diffzrent vaccination schedules for sustaining the et
e s againsl panine wpoducive anl

raspi

eereEiaichy

ELSEVIER

Vemprivary Microbioogy 40 ( 1994] 331360

Assessment ol the eflicacy ol commercial porcine reproductive
and respiratory syndrome virus (PRRSY) vaccines based
on measurenent of serologic response, lreguency of
samma-1FN-producing cells and virological
parameters of prowcetion upon challenge

" F. Jinised®, F. Maned

e bt sy
ey

z Lugue .
ande Chorie ™"

+ A Zuckermann . Esther Alvarcz Garc
pher-Hennings ", Alun Doster”, Mon

o, LA

Bty s oo & ey a1 444
1o

Isolation of porcine reproductive and respiratory
syndrome (PRRS) virus in a Danish swine herd and
experimental infection of pregnant gilts with the
virus

Anette Bptoer™*, Jens Nielsen®, Vivi Bille-Hansen"

“Siate Velerinry bnstitute fur Virus Researeh, Lindoba, DEA7T) Kabvohere, Denmark
“Haniosal Vetrinary Labotatory, K- 175 Capentiagen ¥, Densark

{Accepi T8 Septerniber 19933

Shedding of porcine reproductive
and respiratory syndrome virus
in mammary gland secretions of sows

Llizabeth Allen W
Jelfrey 1. Lioue

s, WM WS Chih Cheng, Cliaongg, 10, M3 Kyoung Jin Yoo
n, VAL, PhEY

VETERINARY RESEARCH
REVIEW Open Access

Pathogenesis and prevention of placental and
transplacental porcine reproductive and
respiratory syndrome virus infection

Uiim 4 Kembscuk 2 e |

i PolaAan Bracerd AL AR

RO W LT W R TY WITERINARY NESEARCH

Vaccination of sows against type 2 Porcine
Reproductive and Respiratory Syndrome Virus
(FRASY) hefore artificial insemination protects
against type * PRASV challenge but does not
protect against type 1 PRRSY challenge in late
gestation
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Formal

« Starre/mindre andel PRRSV1-positive smagrise efter massevaccination?

« At karakterisere sgernes PRRSV-immunitet fgr og efter massevaccinationen.

 Afklare konsekvenserne for produktiviteten ifm. massevaccination.
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Metode — setup 120 soer fordelt pa 2 grupper (> 2/3 draegtig og diegivende)

Blod Blod og Yver Blod og Yver Rebtest

60 soer 2 60 sger
uger for lige efter

1. Prgveudtagning - 03-12-2019  --- faring faring

Smagrise

Massevaccination — 05-12-2019  ----

60 sger 60 soer
lige efter lige far Smagrise
2. Prgveudtagning — 19-12-2020 faring fraveenning

Smagrise

3. Pregveudtagning — 25-02-2020 -------------mmmmm o
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Metode - analyse af provemateriale
Blodpragver: ldexx 3X ELISA og Multiplex ELISA
Yveraftarringspraver: RT-gPCR

Rebtest: RT-gPCR

Positive virus-pragver: Sekvensanalyse, ORF5

Produktionsresultater: Pct.-pattegrisedadelighed og pct.-dedfgdte sammenlignet i gns. 5 uger far
og efter massevaccination.
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Metode - besaetninger

o 2 x 2000 sger i "stabile sohold”

o Massevaccinerer hver 17. uge med Porcillis PRRS MLV.

o Samme opstaldning, foder, management, status (Bla SPF+Myc+AP12+PRRS1+PRRS2) og vaccinationsstrategi.
o 8 ugers karantaene inden lgbning pa ekstern site.

o Fraveenner til de to samme sites med smagrise pa skift.
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Resultater - sger

Ingen virus fundet i hverken blod- eller yveraftarringsprover.

Ab positive (%) 102 (85) 116 (97) 111 (93) 118 (98)
Ao rogaive ) s 20

Fra negativ ab til positiv ab (%) 14 (78)

Fra positiv ab til negativ ab (%) 0(0) 1(1)

Stigende ab S/P (%) 101 (84) 108 (90)
Faldende ab S/P (%) 19 (16) 12 (10)

] I I

Ej vaccineret / dosis
Ej responderer
ELISA
Modtagelighed?

Beskyttet via alt.
mekanismer?

Using commercial ELISAs to assess
humoral response in sows repeatedly
vaccinated with modified live porcine
reproductive and respiradory
syndrome virus
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Resultater — sger, IDEXX 3X ELISA
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Resultater - smagrise

- Smagriseejendom 1 Smagriseejendom 2

# sektioner for # positive # sektioner for # positive # positive
spyttest PRRSV1 | ¥ positive PRRSV 2 spyttest PRRSV 1 PRRSV 2
Forvee | 10 [ 1 | 2

2 uger efter vac. -_-----
12ugereftervac. 8 | o [ 4 | 5 | 2 | 0

Sekvensanalyse:
PRRSV1 var mere end 99,6 % identisk med Porcilis-vaccine-stammen.
PRRSV2 var mere end 99,0 % identisk med Ingelvac-PRRSV-stammen.
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Produktionsresultater

Gennemsnit 5 uger for Variation i procentpoint i forhold til gennemsnit for vaccination
vaccination

SoA-Dgdelighed, % 12,42% 0,48% 1,18% -1,32% 0,18% -0,02%

SoA-Dodfadte, % 8,30% 1,50% 0,90% 0,50% 1,00% 0,50%
SoB-Dgdelighed, % 12,16% -0,26% -0,56% -2,46% -1,16% -0,76%

SoB-Dodfedte, % 11,64% 0,46% -1,94% -3,44% 0,86% -0,24%

Ingen tendenser...

s SEGES

Svineproduktion




Konklusion og diskussion
% Vi fandt ingen PRRSV1 i soholdene
% En mindre andel sger er "sero-negative”
% Ingen konsekvenser for produktivitet
MEN ...
% Vifandt PRRSV1 og PRRSV2 hos smagrisene
% Beseetningerne har en kontinuerligt drevet farestald

% Besaetningerne har "babystalde” pa soejendommene
SA ...

*“ Er soholdene "stabile”?




PRRSYV diversitet anno 2020 og
vacciner
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PRRSV-1 stammer i Denmark 1992-2019  rorciis vaccine virus = —
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L UNIVERSITY OF COPENHAGEN

PRRSV-1 stammer | Denmark 1992-2019

Cluster 2 (Porcilis cluster): 2008-2019

 Cluster 2a

98-99.8 % lighed med Porcilis

Er formodentligt vaccinestammer eller
stammer der lige har spredt sig fra
vaccinerede besaetninger

e Cluster 2b

95-99.3% lighed med Porcilis

Er formodentligt eldre
Porcilis-lignende viruses der har
a@ndret sig ved smitte fra besaetning
til beszetning
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o? UNIVERSITY OF COPENHAGEN

Hvor ligger vaccine stammerne?
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Udvikling i % PRRS-negative besatninger

PRRS-negative

Procent
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@ Milje- og

= Fodevareministeriet
Fodevarestyrelsen

Dyresundhed

J.nr, 2020-14-81-02180
Ref. SBAL

Den 1. september 2020

Vejledning om handtering af PRRS

Indledning

Nenne velladninag amfatter farmmbiotelear 1 farhald B PRI Q cam on anmaldenliabie cvodam
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Skal vi 1kke sta sammen som
branche og komme PRRS til livs?

Sektordirektor Christian Fink, arsmode svineproducenter 2020
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Tak til

« KU « SEGES
« Pia Ryt-Hansen « Lotte Skade
« Lise Kvisgaard « Kasper Pedersen
Alle de praktiserende
« Henrik Elvang Jensen « Michael Groes Christiansen dyrleeger der ringer,
skriver, hjaelper med alt
e Su ndhedss’[yringen fra ideer til udtagning af
prover og diskussion af
- SS| « Sundhedskontrollen resultater

« Charlotte K. Hjulsager
« Jesper S. Krog « MSD
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