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Influenza virus
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e Tilhgrer Orthomyxoviridae familien

e Opbygning/struktur
e Indkapslet RNA virus, 80-120 nm
e Genom: 8 segmenter, ssRNA

— De 8 segmenter koder for minimum 11 virale proteiner
med forskellige funktioner

HA: binding til
veertscelle

NA: frigivelse fra
cellen

HA og NA definerer
influenza subtypen
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Teori — Skift mellem verter

Direkte overforsel

Adaption (drift)

Punktmutationer

Reassortant (shift)
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”Mixing vessels”
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Passivt overvdagningsprogram

Subtyper i danske svin fra 1980 og frem

Human sason influenza: , H3hu05, H3hul5

H1N1av (1981)

H3N2sw (1990)

HIN1pdm09 (2010)
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H1lavN2sw

H1pdm09

H1pdmO9N2sw
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Baggrund for projektet

Samme H3hu05

identificeret, (nabobesatning,
forskellig ejer)

Ny prgve fra “original
besaetning” (stadig positiv)

e
Interne gener fra 'o'%
Farste prgve med H1N1pdmO3 Qk
o . .
H3hu05. kunne ikke Ingen effekt af vaccine Positive beS&Fn'ng?r for ) &
dvrk 4 (Respiporc) H3huO5N2sw identificeret i RS
yrkes, intet N PP overvagningsprogrammet
2013 2014 2015 2016
1 1 Retrospektivt
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Formadl med projektet

e At undersgge spredningen af

e At karakterisere H3huO5N2sw genetisk
o Karakterisere H3huO5N2sw faenotypisk ved HI test

e Undersgge om vacciner, der anvendes i Danmark mod svineinfluenza,
giver beskyttelse mod H3huO5N2sw subtypen
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Udvalgelse af besathinger og case dyr

e Besatninger blev valgt ud fra en eller flere faktorer:
» Tidligere positiv for H3huO5N2sw eller
» Samme besatningsdyrlaege/samme ejer eller

» Mulig kommunikation med besastning, der tidligere er
testet positiv (identificeret ud fra www.svineflyt.fvst.dk) og

» Konventionel produktionsform

e Case dyr udveelges ud fra:
» Kliniske symptomer
» Problem staldafsnit

— Op til beseetningsdyrlaagen at vurdere symptomer/problem afsnit
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http://www.svineflyt.fvst.dk/

Metoder - karakterisering af isolater

e Pavisning ved real time PCR

e Genetisk karakterisering (sekvensanalyse af HA protein)

e Hemagglutinin inhibitions test (HI test)
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Resultater

e Prgver fra 20 besaetninger:

9

A

. Seks fra besaetninger fundet positive i 2015

‘ 11 fra besaetninger direkte associeret med besaetningerne fra
2015

A Tre fra besaetninger med indirekte og direkte kontakt til
" besatningerne fra 2015
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Resultater
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Resultater — Genetisk karakterisering

Genetisk forskel mellem H3huO5 isolater/prgver

og H3sw vaccinen (80% lighed)

Drift mellem sekvenser fra samme beszetninger,

fra forskellige ar

Drift mellem H3huO5 isolater der kan dyrkes og

H3huO5 isolater der ikke kan dyrkes

B2
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(HA protein)

70
a0

200R/2009
21 | 2005/2006 vaccine

a7 H3huds reference

52

100 - — H3sw 10T vaccine

L A sw Spain 54005 04 H3NZ HA
F’E" gsw Denmark 14348039 03 HINZ HA
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gq | b°

99 211-ACHIN2p16”
k] H3hu15 reference

L 201RS2017 waccine
20132014 vaccine
20152016 vaccine

201452015 vaccine

201272013 vaccine
201072011 and 20112012 vaccine

and 20092010 vaccing

20052007 and 20072008 vaccine

— A mink Denmark 52-1141 09 HA
L 100 - 5-ACH3N2p16
7 B-ACHIMNZp16
90 2-0RGHIMZ-14pas

23| 100 | 2-ORGH3NZ-14
25 ACHINZp1B”

1-0ORGH3MNZ-14

43|
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L A Siena 3 95 H3IMN2 HA

|H3hu1958 reference
100! A Honghkong 1-1 B3 H3M2 HA

10k A 5w Denmark 13991 03 H3M2 HA

2 3-ACHINZp1E™

3
W'V_LS-AC H3MNZ2p16
g7 L 9-ACH3IMZp16

A mink MovaScotia 1055488 07 HIMN2 HA,

Sekvenser:

Tre isolater fra 2014
Tre prgver fra 2015
Fire prgver fra 2016

Humane vacciner (2005-2017)
Svine vaccine H3sw (IDT, Biologika)




Resultater — HI Test (efter specialets afslutning)

TABLE 2 Hemagglutination results showing titers between the antigens and sera used

Sera
Antigen H3hul H3hu2 H3hu3 H3hu4 H3hu5 Vaccl Vacc2 H3ref
Alswine/Denmark/15164-1p1/2014 H3huN2sw 80 a0 160 160 80 — — —
A/swine/Denmark/5255-1p1/2015 H3huN2sw 40 80 160 160 40 — — -
A/swine/Denmark/10115/2007 H3N2 — — — — — 160 40 40

H3hu# denotes sera from five different sows from the herd infected with A/swine/Denmark/15164-1p1/2014 H3huN2sw. Vacc# is post-vaccination with
Gripovac 3 serum provided by the manufacturer of the vaccine IDT. H3ref is the standard sera used by the National Veterinary Institute of Denmark routine
diagnostic laboratory.

De eksisterende vacciner hjeelper
ikke mod dette virus!
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Spredning af det nye virus - feltprgver
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Antal
Subtype Kommentar
2016 2015 | 2014* | 2013 | 2012
"Normal” enropaeisk
1 1 ~ 24 ~9 svinemntluenza A wvirus
HINI - ? - ~ subtype “avian-like swine”
(9.8 %) (6.3 %) {6.3%) (25%) (37%) ) i i )
som har cirkuleret 1 DK siden
1981.
75 103 50 46 - Dansk svineintluenza A virus
HIN2 ) (58.5 _ _} T subtype fundet forste gang 1
(61.0 %) . (62.5%) (47%) (42%) - )
%) 2003.
"Normal” europaeisk  svine
HIN?hu 0 2 2 4 3 Hl1 511[:[}1,1&-: salnmen .111z-:d
(0 %) (1.1%) | (2.5%) (4%) {4%) human N2 gen. Fundet forste
gang 1 danske svin1 2011,
1IN 0 0 | 1 0 "Normal” svine H3WN2 virus.
T (0 %) (0%) | (1.25%) | (1%) Ikke detekteret 2010-2011.
Ny reassortment med humant
o s 1** H3. der cukulerede 1
H3hu05N2sw 3 S 2 0 - der ekwerede
(2.4%) | (28%) | (33504 (1%) mennesker 1 DK 2005,

sammen med dansk svine W2
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Diskussion — Management og
smittebeskyttelse
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e Transport af grise og medarbejdere mellem besaetninger
e Samme dyrlaege besgger flere besaetninger samme dag
e Manglende information om management/smittebeskyttelse

XX XX

D e E——
Ekstern smittebeskyttelse

i T X X 2

Alle alders grupper AP =P —{p (P Fravannede - slagtesvin
by W Y W ©
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Konklusioner

e Sammenhang mellem transport af dyr og subtype fundet i besatninger
o Antistoffer rejst mod vaccinerne beskytter ikke mod dette virus

e Virusset pavises Igbende i indsendelser (ogsd pavist i Tyskland), men
stadig med lav praevalens

o Skraekscenariet er at det efterhdnden adapteres til svin og spreder sig
mere hvilket der er god mulighed for da naesten ingen danske grise har
immunitet mod H3 genet — og der er ikke en vaccine

Muligt zoonotisk potentiale af H3huO5N2sw:
e Indeholder mange humane influenza gener
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En stor tak til...
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